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p17 Epitope 1

Epitope 1 RPGGKKKY?

CONSENSUS-B RPgGkkkY

CONSENSUS-A --------
U455 ----N---
92UG037 --------
BZ126B ------Q-
VI59 ------Q-
VI310 ------Q-
VI57 --------
K112 --------
K88 --------
K29 --------
K7 --------
K98 ----N-R-
K89 --------
VI32 --------
VI415 ----R---
CI4 --------
LBV23 --------
TN243 ----R---
TN245 ----R---
AE_CM240 ----R---
CI20 --------
CI59 --------
LBV2310 --------
CI51 ----R-Q-
IC144 --------
DJ258 --------
CM238 ----R---
UG266 --E-----
Q23 --------

CONSENSUS-B --------
C18MBC --------
HXB2R --------
LAI-LW123 --------
AD8 --------
WR27 --------
SF2 --------
BZ167 --------
PH153 --------
PH136 --------
TB132 --------
BZ190 ------R-
LAI --------
MN --------
JH31 --------
JRCSF --------
JRFL --------
OYI --------
NY5CG ------Q-
NL43 ------Q-
CDC41 ------Q-
HAN --------
CAM1 --------
RF --R---R-
D31 --------
UG280 --------
YU2 ------Q-
YU10 ------Q-
BCSG3C --------
P896 --------
GAG46 --E---R-
MANC --------
GAG314 --------
GAG22 --------
GAG15 --------
WEAU160 ----N---
1-1 --------
2-5 --------
3-13 --------
4-7 --E---R-
3202A12 ----SQR-
3202A21 ------R-

CONSENSUS-C ------h-

ETH2220 ------H-
92BR025 K-----H-
UG268 ------C-
SM145 ------H-
ZAM18 ------H-
ZAM19 ------H-
ZAM20 ------H-
DJ259 ----R-R-
VI313 K-----H-
NOF ------R-
KON ------H-

CONSENSUS-D --------
84ZR085 --------
94UG114.1 --------
ELI --------
Z2Z6 --------
NDK --------
VI205 ---KS---
G109 --------
K31 ----H---
UG274 ----N---
UG270 ----N---
SE365 --------
VI203 --------

CONSENSUS-F --------
93BR020.1 --------
VI174 --------
VI69 ----R---
BZ162 --------
VI325 ----S---
BZ163B --------

CONSENSUS-G --------
92NG083 ----R---
93NG003 --------
LBV217 --------
SE6165 .-----x-

CONSENSUS-H --------
VI525 ------Q-
VI557 --------
90CR056 --------

CONSENSUS-J ------Q-
SE7022 ------Q-
SE7887 ------Q-

CONSENSUS-O ?--S--?-
ANT70 K--S----
MVP5180 ---S--A-

CONSENSUS-CPZ ----?-?-
CPZGAB ----R-R-
CPZANT --------

p17 Epitope 2

Epitope 2 HIVWASRELERFAVN

CONSENSUS-B HiVwASreLERFavn

CONSENSUS-A -l-----------L-
U455 -L--------K-TL-
92UG037 -L-----------L-
BZ126B -L--------K--L-
VI59 -L-$--K------L-
VI310 -L-----------L-
VI57 -L-----------L-
K112 -L--------K--L-
K88 -L-------D---L-
K29 -L-----------L-
K7 -L-----------L-
K98 -------------L-
K89 -L-----------L-
VI32 -L-------D---L-
VI415 -L-------D---L-
CI4 -LI--G-------L-
LBV23 -L-----------L-
TN243 -L-----------L-
TN245 -L-----------L-
AE_CM240 -L-----------L-
CI20 -L-----------L-
CI59 -L-----------L-
LBV2310 -L-----------L-
CI51 -L-----------L-
IC144 -L-----------L-
DJ258 -L-----------L-
CM238 -L-----------L-
UG266 -L-$------K--L-
Q23 -LI------D---L-

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
HXB2R ---------------
LAI-LW123 ---------------
AD8 ---------------
WR27 -L-------------
SF2 ---------------
BZ167 -V-------------
PH153 ---------------
PH136 ---------------
TB132 ---------------
BZ190 ---------------
LAI ---------------
MN -V-------------
JH31 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
OYI -------------I-
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
CDC41 -------K-------
HAN ---------------
CAM1 ---------------
RF ---------------
D31 ---------------
UG280 ---------------
YU2 --------------D
YU10 --------------D
BCSG3C -L-------------
P896 ---------------
GAG46 ---------------
MANC ------------T--
GAG314 ---------------
GAG22 ---------------
GAG15 ------M--------
WEAU160 ---------------
1-1 ---------------
2-5 -------------A-
3-13 ---L-----------
4-7 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
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CONSENSUS-C -l-----------L-

ETH2220 -L---N----K--L-
92BR025 -L-----------LD
UG268 -L-------G---L-
SM145 -L-----------L-
ZAM18 -L-----------L-
ZAM19 -L-----------L-
ZAM20 -L-----------L-
DJ259 -L--------K--L-
VI313 -L-----------LD
NOF ----------K--L-
KON -L-----------L-

CONSENSUS-D -------------l-
84ZR085 -------------L-
94UG114.1 -L-----------L-
ELI -----------Y-L-
Z2Z6 -L-----------L-
NDK -LI---------TL-
VI205 ---------K---L-
G109 -------------L-
K31 -------------I-
UG274 -------------I-
UG270 -L-----------L-
SE365 -------------L-
VI203 -------------L-

CONSENSUS-F -L-----------??
93BR020.1 -L-----------LD
VI174 -L-----------ID
VI69 -LI----------LD
BZ162 -L-----------I-
VI325 -L-----------L-
BZ163B -L-----------I-

CONSENSUS-G -l-----------L-
92NG083 ---------G---L-
93NG003 -L-----------L-
LBV217 -L-----------L-
SE6165 -L-------x---L-

CONSENSUS-H -L-----------L-
VI525 -L-----------L-
VI557 -L-----------L-
90CR056 -L-----------L-

CONSENSUS-J -L-------D---L-
SE7022 -L-------D---L-
SE7887 -L-------D---L-

CONSENSUS-O -L---------?-C-
ANT70 -L-----------C-
MVP5180 -L---------Y-C-

CONSENSUS-CPZ -L---??--?---??
CPZGAB -L-----------CD
CPZANT -L---RS--Q---LS

p17 Epitope 3

Epitope 3 EIKDTKEALDKIEEE

CONSENSUS-B evkDTKEALdKieEE

CONSENSUS-A d-------------i
U455 D--------N----M
92UG037 --------------I
BZ126B ---------------
VI59 DI------------M
VI310 --------------I
VI57 ------D-------I
K112 D-------------I
K88 D-------------I
K29 ----A---------L
K7 --------------I
K98 D-------------I
K89 N-------------I
VI32 D-------------I
VI415 D-------------I
CI4 D-------------I
LBV23 D---------R---I
TN243 --------------V
TN245 --------------V
AE_CM240 --------------V
CI20 DI-----------VI
CI59 DI---------L--V
LBV2310 D----------L--I
CI51 DI------------I
IC144 DIR-----------I
DJ258 DI-----------AV
CM238 --------------V
UG266 -I------------M
Q23 D-------------I

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC DI-------E-----
HXB2R -I-------------
LAI-LW123 -I----------K--
AD8 D-R------------
WR27 G--------E-----
SF2 D--------E-----
BZ167 D-R------E-V---
PH153 ---------E-----
PH136 D--------E-----
TB132 ---------E-----
BZ190 ---------------
LAI -I-------------
MN -I-------E-----
JH31 ---------E-----
JRCSF -I-------E-----
JRFL ---------E-----
OYI ---------------
NY5CG D--------------
NL43 D--------------
CDC41 --R------------
HAN -----------V---
CAM1 D--------E-----
RF --R------------
D31 ---------------
UG280 D--------------
YU2 ---------E-----
YU10 ---------E-----
BCSG3C D--------E-----
P896 ---------------
GAG46 ---------E-----
MANC ---------------
GAG314 D----------V---
GAG22 D--------E-----
GAG15 D--------------
WEAU160 ---------------
1-1 D--------------
2-5 D--------E-----
3-13 D--------E-----
4-7 ---------E-----
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------

CONSENSUS-C --r------------

ETH2220 -I-------------
92BR025 D-R---------K--
UG268 --R------------
SM145 --R------------
ZAM18 T-R-------RL---
ZAM19 T-R----x--R----
ZAM20 --R-------E----
DJ259 -IQ------------
VI313 -IR---------K--
NOF --R------------
KON --R------------

CONSENSUS-D ---------?-?---
84ZR085 -I-------------
94UG114.1 K-AS-----------
ELI D--------E-M---
Z2Z6 ---------E-M---
NDK --------VE-M---
VI205 ---------E-L---
G109 ---------E-M---
K31 K-TN-----------
UG274 K-T------------
UG270 K-A------------
SE365 --------VE-M---
VI203 -----------L---

CONSENSUS-F ---------?-L---
93BR020.1 ---------E-L---
VI174 -I-------E-L---
VI69 ---------E-L---
BZ162 -----------L---
VI325 -IR--------L---
BZ163B -----------L---

CONSENSUS-G ---------EEV-Ki
92NG083 --------PEEV-KI
93NG003 ---------EEV-KI
LBV217 G--------EEV-KR
SE6165 -xR-------xV-Kx

CONSENSUS-H D--------?----?
VI525 DI-------S----V
VI557 D--------E-LK-A
90CR056 D-------------I

CONSENSUS-J -I---T---E---?I
SE7022 -I---T---E---xI
SE7887 -I---T---E----I

CONSENSUS-O ?I?--QQ-IQ-LK-V
ANT70 KIG--QQ-IQ-LK-V
MVP5180 DIR--QQ-IQ-LK-V

CONSENSUS-CPZ ???--??-????K??
CPZGAB T-E--QK--EQLKRH
CPZANT KI---EQ-VKTVKMK
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p17 Epitope 4

Epitope 4 AAADTGHSSQVSQNY

CONSENSUS-B aaadtgnssqvsqny

CONSENSUS-A ------s--k-----
U455 ---N--S....----
92UG037 ------S--K-----
BZ126B ------S--..----
VI59 ---N----NK-----
VI310 -E---.---K--H--
VI57 ---------K-----
K112 -----ES--K-----
K88 ---------K-----
K29 ---A-----K-----
K7 ---------K-----
K98 ---------K-----
K89 -------N-K-----
VI32 --------GK-----
VI415 ---G-----N-----
CI4 --------R------
LBV23 -------G-K-----
TN243 ---G--S--K-----
TN245 ---G--S--K-----
AE_CM240 ---G--S--K-----
CI20 T--A--S-...----
CI59 ---A--SG...----
LBV2310 ---A--S-...----
CI51 ---A--S-...----
IC144 ---V--S-...----
DJ258 ---A--S-...----
CM238 ---G--S--K-----
UG266 ---N----NK-----
Q23 ---------N-----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---G----NP-----
HXB2R ------H-N------
LAI-LW123 ------H--------
AD8 ----AEK--------
WR27 -E-----N-K-----
SF2 ---G-----------
BZ167 ----A-T--------
PH153 ------SC-------
PH136 -------K-------
TB132 ---N-E---------
BZ190 -------N-------
LAI ------H--------
MN -------RGNS--VS
JH31 ---------K-----
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
OYI T--------------
NY5CG ---------------
NL43 -------N-------
CDC41 ---------------
HAN E---A--RN------
CAM1 ---G-----------
RF -------G-------
D31 --R-A--N-------
UG280 ---G-----------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
BCSG3C ------------R--
P896 ---------------
GAG46 ---G-----------
MANC ------------H--
GAG314 ---------K-----
GAG22 ---N----N-I----
GAG15 -V--A--N-------
WEAU160 -----E-RN------
1-1 -V--A--N-------
2-5 --TN----N-I----
4-7 ---G-----------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------

CONSENSUS-C k---?-k...-----

ETH2220 G---R-K...D----
92BR025 E---K-K...-----
UG268 ET--K-K...-----
SM145 K---.-K...-----
ZAM18 K---.-Q...-----
ZAM19 KE--.-K...-----
ZAM20 KT--.-K...----F
DJ259 ET--K-K...----F
VI313 ----N-K...-----
NOF -K-A-KG...R.---
KON -KEADEK...I----

CONSENSUS-D -t---r---------
84ZR085 ---G-----------
94UG114.1 -T---R---------
ELI -------N-------
Z2Z6 ----A--N-------
NDK ----...--------
VI205 -----K---------
G109 -T---R--N------
K31 ET---R---------
UG274 -T---R---------
UG270 -T---R---------
SE365 -T--S--N-------
VI203 -T---R---------

CONSENSUS-F ----K-....-----
93BR020.1 -T-EK-....-----
VI174 .---K-....-----
VI69 V---K-....-----
BZ162 ----K-....-----
VI325 ET-NK-....-----
BZ163B ----K-....-----

CONSENSUS-G --k??----?-----
92NG083 --KNE---NP-----
93NG003 --MGK----------
LBV217 -..-K-DN-------

CONSENSUS-H -t--KekdnK-----
VI525 -T--KEKDKK-----
VI557 -TG-K--GNKI----
90CR056 ----KEKDNK-----

CONSENSUS-J -ET-KKDN-------
SE7022 -ET-KKDN-------
SE7887 -ET-KKDN-------

CONSENSUS-O -KE?-.S?R-??---
ANT70 -KE--.SAR-AG---
MVP5180 -KEE-.SPR-T----

CONSENSUS-CPZ G??????????????
CPZGAB -SQGASA-AGI-G--
CPZANT KQWCQRHL-GEGR--

p24 Epitope 1

Epitope 1 PIVQNIQGQMVHQAI

CONSENSUS-B pIVQnlqGQMVHQai

CONSENSUS-A -----a----i--pl
U455 -----A---P----L
92UG037 -----A----I--SL
BZ126B -----A---------
VI59 -----A---I----L
VI310 -----A-------SL
VI57 -----A----I---V
K112 -----A----I--NL
K88 -----A----I--TL
K29 -----A----T--SL
K7 -----A-R--I--NL
K98 -----A----I--NL
K89 -----A----IL-TL
VI32 -----A----I--SL
VI415 -----A----I----
CI4 -----A-------S-
LBV23 -----A----I---L
TN243 -----A-------PL
TN245 -----A----A--PL
AE_CM240 -----A----A--PL
CI20 -----A----T--SM
CI59 -----A----T--PM
LBV2310 -----A----T--PM
CI51 -----A----T--S-
IC144 -----A----T--P-
DJ258 -----A-------PM
CM238 -----A-------PL
UG266 -----T-R--TY--L
Q23 -----A----I--SL

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -----M---------
HXB2R -----I---------
LAI-LW123 -----I---------
AD8 ---------------
WR27 --------------L
SF2 ---------------
BZ167 -----M---------
PH153 -----I---------
PH136 ----K---------L
TB132 -----M---------
BZ190 ---------------
LAI -----I---------
MN -----IE--------
JH31 -----I---------
JRCSF ---------------
JRFL -----M---------
OYI -------------P-
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
CDC41 ---------------
HAN ---------------
CAM1 ---------------
RF ---------------
D31 -------------P-
UG280 -----I---------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
BCSG3C -----I---------
P896 -----I---------
GAG46 -----I-------PL
MANC -------------S-
GAG314 ---------------
GAG22 ---------------
GAG15 ---------------
WEAU160 --------------L
1-1 ---------------
2-5 ---------------
4-7 -----I-------PL
I07979 M--------------
3202A12 ---------------
3202A21 --------------L


